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Zprava o mikrobiomu Moderni

Kmen Rod Frekvence (%) Referentni hodnota (%)
Firmicutes Skupina Eubacterium oxidoreducens 0,00 N - 0,00 - 0,05
Firmicutes Skupina Eubacterium ruminantium D00 T s - 0,00-0,13
Firmicutes Skupina Eubacterium siraeum 0,11 == T - . 0,01-1,49
Firmicutes Skupina Eubacterium ventriosum 010 == e e, - 0,01-0,15
Firmicutes Skupina Eubacterium xylanophilum 05 e e e - 0,00-0,37
Firmicutes Faecalibacterium 4082 —u e ——  602-1578
Firmicutes Rodina XIII AD3011 skupina 0,01 - R - 0,00-0,08
Firmicutes Rodina XIII UCG-001 DO o i e = 0,00 - 0,03
Firmicutes Flavonifraktor D03 i e o s 0,00 - 0,06
Firmicutes Fournierella 00002 e RS L AT 0,00-0,01
Firmicutes GCA-900066575 40,00 % - - - 0,01-0,08
Proteobakterie Haemophilus 1T R S s e - i 0,00-0,12
Firmicutes Holdemanella 00000 o 0,00 - 0,09
Firmicutes Holdemania I o B 0,00 - 0,05
Firmicutes Hydrogenoanaerobakterie (11 R AT P e SR i 0,00 - 0,01
Firmicutes Intestinibacter 000 e e - 0,00-0,03
Firmicutes Intestinimonas 0,01 =Y e — 0,00-0,06
Firmicutes Lachnoklostridium 034 .- o o e — 0,15-0,82
Firmicutes Lachnospira 039 —-— e S 0,35-2,63
Firmicutes Skupina Lachnospiraceae FCS020 D) 005 i o ot - 0,03-0,37
Firmicutes Skupina Lachnospiraceae NC2004 0,02 == e e e ol 0,02 -1,00
Firmicutes Skupina Lachnospiraceae ND3007 3002 La ot e it e . 0,24 -2,58
Firmicutes Skupina Lachnospiraceae NK4A136 000 e s o e 0,00-0,28
Firmicutes Lachnospiraceae UCG-001 0,05 = = s e 0,02-0,51
Firmicutes Lachnospiraceae UCG-004 209 cocm=- e — . 0,00- 0,29
Firmicutes Lachnospiraceae UCG-008 1111 L S — o - 0,00 - 0,05
Firmicutes Lachnospiraceae UCG-010 3002 e e — 0,03-0,27
Firmicutes Lactobacillus 0,00 e ————— - 0,00-0,01
Firmicutes Laktokok T s 0,00 - 0,01
Firmicutes Marvinbryantia (171 P P ——— s 0,00-0,02
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Zprava o mikrobiomu Moderni

Kmen Rod Frekvence (%) Referenni hodnota (%)
Firmicutes Merdibacter D00 oo v o 0,00 - 0,01
Firmicutes Monoglobus $0,04 o1 o e o i 0,07 -0,37
Firmicutes Moryella 0,00 ‘o o s o e e - 0,00-0,05
Firmicutes Negativibacillus T, o — — 0,00 - 0,08
Firmicutes Skupina NK4A214 D00 o s - — 0,00 - 0,95
Bakteroidoty Odoribakter 10,53 == e N 0,11 -0,41
Firmicutes Oscillibacter $0,01 % S S — —— 0,03-0,31
Firmicutes Oscilospira O e o i - 0,00-0,11
Protecbakterie Oxalobacter U s i et 0,00 - 0,03
Bakteroidoty Parabakteroidy 4037 T o i s 0,94 - 3,59
Bakteroidoty Paraprevotella ) o e e i 0,00 - 0,36
Proteobakterie Parasutterella 0,43 - - PR S ——— - 0,01-0,80
Firmicutes Peptococcus M1 S R e R R R - 0,00-0,03
Firmicutes Phascolarctobacterium OB o s — 0,00 - 2,07
Firmicutes Phocea {1130)1 SO —— 0,00 - 0,01
Bakteroidoty Prevotella 0,00 Cmo e e e e -  0,00-11,55
Firmicutes Pseudoflavonifraktor 1)1 S —— —— 0,00-0,01
Firmicutes Romboutsia 0 e e e e s e o 0,00 - 0,01
Firmicutes Roseburie 003 cocmcacmn--—-—— s 0,00-0,16
Firmicutes Ruminococcus 1,00 « - PR A — - 0,15-1,95
Firmicutes Skupina Ruminococcus torques 42022 commcccmme—m—m——- AP 0,00-0,11
Aktinobakteriota Senegalské Massachusetts 3 S s P e S 0,00 - 0,02
Aktinobakteriota Slackia G0 e i i E= 0,00-0,02
Firmicutes Streptokok DI e s — 0,03-0,31
Firmicutes Subdoligranulum 103 o= PR I —— - 0,30-2,50
Proteobakterie Sutterella 40,00 -~ R ——— - 0,02 -2,45
Firmicutes Terrisporobacter 2004 mmcm e m—————— - — 0,00-0,02
Patescibakterie TM7x 00 Lmsassaaas e —_— 0,00 - 0,03
Firmicutes Turicibacter T s s m— o 0,00 -0,06
Firmicutes Tyzzerella ' 110] 1 1 A S i 0,00-0,11
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